SAMPLE3 SE.ivar _trimsorted. bam@®; Reads: 36

SSSSS553333DD555553353S35555535>5555> SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>
SSSS35333333335333333335335333335555555> SSSSS53333333333333333553355555>5>
SSSSS5333333335355353335555555335555555> SSSSS53333333553355533555555535>5>
SSSSSS55S3SSDSDE5555S3SDSE5555533555555>> SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSRSSSSSSSSSSSS5S55S55SS5SSSSS5555555555>>
<LLLLLLLL LKL LKL LKL LKL LKL L L L L LKL LKL LKL L L R L LK i K KR K it
<LLLLLLL L L LKL L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L RIK KKK L L L L L <Lt
<LLLLLLLL LKL LLLL L L L L K K KKK KL<
<LLLLLLLL LKL LKL LKL LKL LKL L L L L LKL LKL LKL L L R L LK i K KR K it
<LLLLLLL L L LKL L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L RIK KKK L L L L L <Lt
<LLLLLLLL LKL LLLL L L L L K K KKK KL<
<LLLLLLLL LKL LKL LKL LKL LKL L L L L LKL LKL LKL L L R L LK i K KR K it
<LLLLL L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L RK KL L L L L L <<
<LLLLLLLLLLL LKL L L L L L L K L L KK KK <L <<

<LLLLL L L L L L L LKL L KL L KL L L L L LKL L L L L R KL L L L L L L L i K K i gL
SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

SSSSS53333333333333333553355555>5>

SSSSS53333S33353355533555555555>5>

SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

SSSSS53333333333333333553355555>5>

SSSSS53333S33353355533555555555>5>

SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

SSSSS53333333333333333553355555>5>

SSSSS53333S33353355533555555555>5>

SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

SSSSS53333333333333333553355555>5>

SSSSS53333S33353355533555555555>5>

SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

SSSSS53333333333333333553355555>5>

SSSSS53333S33353355533555555555>5>

SSSSS553333DD555553353S35555535>5555>

<LLLLL L L L L L L L L L L L L L L

SAVMPLE3_SE. vcf. gz#3; N 4 VIV
VIV
SAMVPLE3_SE P p@@

nCoV- 2019. pri ner. bed#4; N 1

>>> nCoV-2019_71_ LEFT_>>
GCA_009858895. 3_ASMP85889v3_genoni c. 200409. gf f #5; N 3
S>>S>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>> MNI08947. 31 1., 29903 _>>>>SSS>>>>S>>>>>>>>>>>>>>>>>

21327 21340 21352 21365 21378 21390 21403 21416
(0] .13 .25 .38 .51 .63 .76 .89
IMN908947. 3: 21327-21427; 101 bp; 1.3 bp/char



