SAMPLE3 SE.ivar _trimsorted. bam®; Reads: 385

>>>3>><<<LLLLL L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L K L L RK KKK L L L L L Lt
<<<>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>E>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
SSS>>5>3>5>5>>> SSSSS55SS5S55SS5SS5SSSSSSSSESSS55555553555555555555555555555555555>
SSSS555555555555> << LKL LK LK LKL LKL L L L L L L L L K K L IR LKL L L L L L L L L L L

SS333333333333333333>5>>
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L LK
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L LLLL L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
SAMPLE3 SE.vcf.gz#3; N 1
SAMPLE3_SE

nCoV- 2019. pri mer. bed#4; N 2

<LLL L L L L L L L L L L L L L L L L <

H

>>> <_nCoV-2019_16_R <
GCA_009858895. 3_ASMP85889v3_genomi ¢. 200409. gf f #5; N:. 3

4963 4976 4988
0 .13 .25

MN908947. 3: 4963-5063; 101 bp;

5014 5026 5039 5052
.51 . 63 .76 . 89

1.3 bp/ char



