
1-------------------76*0----------------15k-----------------23k-----------------   
SAMPLE3_SE.ivar_trim.sorted.bam@2; Reads: 309                                      
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                               <<<<<<<<<<<<<<   
>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>                               <<<<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                 <<<<<<<<<<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                         <<   
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                              
SAMPLE3_SE.vcf.gz#3; N: 3             C T   A                                      
SAMPLE3_SE                            O O   O                                      
nCoV-2019.primer.bed#4; N: 2                                                       
>>                                  <_nCoV-2019_27_R_<                             
GCA_009858895.3_ASM985889v3_genomic.200409.gff#5; N: 3                             
>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>_MN908947.3:1..29903_>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>   
CCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCC_QHD43415.1_CCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCC   
8274      8287      8299      8312      8325      8337      8350      8363         
0         .13       .25       .38       .51       .63       .76       .89          
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