SAMPLE3 SE.ivar _trimsorted. bam®; Reads: 572
SSS>>5>35>3>>>> SSS55555353555S555S5S5SSSSESSS55555555555553535355555555555555555>

SSS53335353553333333555>5> <<<<<<<<§<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
<L L L L L L L L L L L L L L L < <§<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L < <L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L <
<L L L L L L L L L L L L L L L L LK <L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L LK
<L L L L L L L L L L L L L L L L <LLLLLL L L L L L L L L L L L L L <
SSS33333333333333333333>3>> <L L L L L L L LKL L L L L L L L L L L <
SSSS3353353535333333335553535>5>5> <L L L L L L L L L L L L L L L L LK
SSSS33333333353333353533335>5>> <L L L L L L L L L L L L <
SSS33333333333333333333>3>> <L L L L L L L L L L L L L L L L <
SSSS33353353333333335353335>5>5>5>5>5> <LLLL L L L L L L L L L L LKL
SSSS33333333353333353533335>5>> <L L L L L L L L L L L
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L L L L LK
SSSS333535333333333355355>5>5> <L L L L L L L L L LKL
SSSS3335353333353333353533>335>5>> <L L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSS553353533333333335335335>5>5>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333333335353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSS553353533333333335335335>5>5>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333333335353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSS553353533333333335335335>5>5>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333333335353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSSS33353353333333335353335>5>5>5>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333333335353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSS53335353533333333355353535>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333333335353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSS553353533333333335335335>5>5>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333333335353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
SSS553353533333333335335335>5>5>5>5> <L L L L L L LKL
SSSS333533333353333353533>335>5>> <L L L L L L L LKL
SSS333333333333333333333>5>> <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L LK <L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L < <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L LK <L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L < <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L LK <L L L L L L LKL
<LLLLL L L L L L L L L L L L L L <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L < <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L LK <L L L L L L LKL
<LLLLL L L L L L L L L L L L L L <L L L L L L L LKL
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L < <L L L L L L L
<L L L L L L L L L L L L L L L L L LK <L L L L L L L
SAMPLE3 SE.vcf.gz#3; N 9 M VIV T VIVIEA
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nCoV- 2019. pri mer. bed#4; N 2

> nCoV-2019__> <_nCoV-2019_25 R <

GCA_009858895. 3_ASMP85889v3_genoni c. 200409. gf f #5; N 3
S>>S>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>> MN908947. 3: 1., 29903 >>>>SSS>>>SSS>>>>>>>>>>>>>>>>
CCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCC_(HD43415. 1 CCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCee
7634 7647 7659 7672 7685 7697 7710 7723

(0] .13 .25 .38 .51 .63 .76 .89
MNO08947. 3: 7634-7734; 101 bp; 1.3 bp/char



